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DR. JIŘ Í  DOŠ KAŘ  (*1951) 
Absolvent Katedry mikrobiologie Univerzity J. E. Purkyně v Brne (1974), od r. 1997 je 
docentom molekulá rnej 
biológie a vsúč asnosti je 
vedúcim Katedry genetiky 
a molekulá rní biologie 
MU v Brne. Predná ša 
Molekulá rnu biológiu, 
Genové inž inierstvo a 
Molekulá rnu biológiu 
prokaryotov. Vo výskume 
sa zameriava na 
molekulá rnu diagnostiku 
patogénnych baktérií, 
najmä stafylokokov, a na 
úlohu bakteriofá gov 
v genetickej variabilite 
bakteriá lnych druhov. 
Zaoberá  sa tiež  
možnosťami využ itia 
lytických vlastností 
bakteriofá gov pri lieč be 
při léč bě infekč ných 
ochorení. 
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