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Dr. Marek Eliáš (http://www1.osu.cz/~elias/)   
   
1997-2002 – štúdium odbornej biológie na Prírodovedeckej fakulte Univerzity 
Karlovy v Prahe. 
2002-2007 – postgraduálne štúdium na Katedre fyziologie rastlín PrF UK v Prahe. 
2003 – stáž v laboratóriu Dr. Moora na Department of Plant Science, Oxford 
University 
Od 2006 – vedecký pracovník na Katedre botaniky PrF UK v Prahe. 
Od 2010 – odborný asistent na Katedre biológie a ekológie Prírodovedeckej fakulty Ostravské Univerzity 
v Ostrave. 
 
Anotácia prednášky: 
Prudký rozvoj metod sekvenování DNA umožnil během posledních pár let získat genomové sekvence z velkého 
množství fylogeneticky rozmanitých eukaryotických organismů. Tyto sekvence představují obrovský, dosud jen 
málo vytěžený zdroj poznání biologie a evoluce eukaryot. Přednáška bude prezentovat několik analýz genomů a 
genových rodin převážně protistních eukaryot, na nichž se Marek Eliáš podílel a které přinesly řadu obecněji 
zajímavých evolučních příběhů měnících některé dosavadní představy o evoluci eukaryot. 
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