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Anotacia prednasky:

Prudky rozvoj metod sekvenovani DNA umoznil béhem poslednich par let ziskat genomové sekvence z velkého
mnozstvi fylogeneticky rozmanitych eukaryotickych organismt. Tyto sekvence piedstavuji obrovsky, dosud jen
malo vytézeny zdroj poznani biologie a evoluce eukaryot. Pfednaska bude prezentovat nékolik analyz genomi a
genovych rodin pievazné protistnich eukaryot, na nichz se Marek Elid§ podilel a které ptinesly fadu obecnéji
zajimavych evolucnich ptibeéhd ménicich nékteré dosavadni pfedstavy o evoluci eukaryot.
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